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ВІДСТАНЬ ЛЕВЕНШТЕЙНА 
ТА ПОВ'ЯЗАНІ З НЕЮ ЗАДАЧІ 

У статті наводиться розв'язок задачі пошуку відстані Левенштейна між рядками. 
Досліджується її зв'язок із задачами знаходження найбільшої спільної підпослідовності 
та оптимальним зіставленням рядків. 

Задача пошуку та порівняння підрядків вико
ристовується в різних галузях науки. Наприклад, 
наступні задачі часто виникають у молекулярній 
біології: 

• зберігання, оновлення та порівняння послідов
ностей нуклеотидів; 

• пошук рядків, що містять задані підрядки; 

• порівняння двох та більше рядків на подіб
ність; 

• пошук підрядків, що найчастіше зустрічаються 
у заданій послідовності; 

• пошук інформативних елементів у протеїнах та 
амінокислотних послідовностях. 
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Розв'язок наведених задач грунтується на ви
вченні структури та функціональності протеїну на
віть без проведення конкретних експериментів та 
фізичної його побудови. Основна ідея полягає в 
тому, що подібні послідовності породжують подіб
ні протеїни. Основними змінами, які відбувалися у 
послідовності нуклеотидів, є: 

• вставка літери (літер) у послідовність; 

• видалення літери (літер) із послідовності; 

• заміна літери іншою у послідовності. 

Вставка та видалення літер є взаємнооберне-
ними операціями: якщо послідовність X можна 
отримати із послідовності Υ в результаті вставки 
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P R O B L E M S , CONNECTEN W I T H L E V I N S H T E I N 
DISTANCE 

The problem of Levenshtein distance evaluation is presented in this 
article. The problems of finding the greatest common subsequence and optimal 
allignment between the words are researched. 


